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豬染色體 

www.animalgenome.org  Federico et al., 2004 

染色體組成 

whyimportant.wordpress.com  



DNA (去氧核醣核酸) 

biotech.nstm.gov.tw/02/025.asp  

緊迫基因 PSS 

 豬隻緊迫基因是一種隱性遺傳突變基因，與豬隻暴斃、
肉豬屠體呈蒼白軟性水樣肉有關，對養豬業者造成經
營上的極大損失。帶有此突變基因的豬容易在交配、運
送屠宰的過程或受到驚嚇的狀況下呈現呼吸增快、肌肉
僵直、心律不整、休克死亡等緊迫症狀。因為豬緊迫症
狀所造成養豬業者在經濟上的損失，因此緊迫基因豬之
篩除便成為一項重要的育種工作。帶有緊迫基因的豬通
常對於麻醉藥劑的刺激特別敏感，而會引起與豬隻緊迫
症狀相同的病症。早期在篩除緊迫基因豬是利用鹵乙
烷測試法來檢驗，但是這種測試法對於受測仔豬是一種
很強烈而且有可能致命的刺激。目前則是應用高效率、
低成本及高準確性的分子生物技術檢測仔豬DNA以篩除
緊迫基因。 

豬第6號染色體 

http://www.marc.usda.gov/genome/htmls/LinkageMap.jsp  

HAL 

蒼白軟性水樣肉 

鹵乙烷檢測 

緊迫基因 



血液組成 

tbmta.pixnet.net/blog/category/1626606  

檢測方法 

 血液、精液、組織 

 DNA萃取 

 MSPCR 

 電泳分離 

 染色成像 

參考方法 PCR機器 

welgene.pixnet.net  



PCR原理 

life.nthu.edu.tw  

電泳槽 

raphael426.pixnet.net  
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電泳圖 

http://www.angrin.tlri.gov.tw/pig_all.htm  

出生年 品種數 場數 
緊迫基因檢測 

總頭數 BB AB AA AA(%) 

2014 10 18 1540 1 67 1472 95.6 

2013 13 25 3013 2 85 2926 97.1 

2012 12 33 3865 6 141 3718 96.2 

2011 14 36 3845 4 208 3633 94.5 

2010 12 39 3867 7 244 3616 93.5 

2009 12 33 3404 10 240 3154 92.7 

2008 8 31 2717 16 290 2411 88.7 

2007 6 30 2973 8 332 2633 88.6 

2006 6 27 3017 22 474 2521 83.6 

2005 5 25 3272 44 617 2611 79.8 

緊迫基因 



出生年 場數 
緊迫基因檢測 

總頭數 BB AB AA AA(%) 

2014 12 516 0 0 516 100.0 

2013 17 986 0 3 983 99.7 

2012 22 1079 1 6 1072 99.4 

2011 22 1090 0 12 1078 98.9 

2010 24 1264 0 23 1241 98.2 

2009 21 1106 2 36 1068 96.6 

2008 20 880 4 60 816 92.7 

2007 23 987 0 21 966 97.9 

2006 21 774 0 15 759 98.1 

2005 21 853 1 16 836 98.0 

http://www.angrin.tlri.gov.tw/pig_all.htm  

藍瑞斯 Landrace 

出生年 場數 
緊迫基因檢測 

總頭數 BB AB AA AA(%) 

2014 9 149 0 2 147 98.7 

2013 10 257 0 4 253 98.4 

2012 14 330 0 3 327 99.1 

2011 18 450 0 5 445 98.9 

2010 15 418 0 3 415 99.3 

2009 19 379 0 2 377 99.5 

2008 16 334 0 2 332 99.4 

2007 13 256 0 1 255 99.6 

2006 14 204 0 9 195 95.6 

2005 16 208 0 1 207 99.5 

http://www.angrin.tlri.gov.tw/pig_all.htm  

約克夏 Yorkshire 

出生年 場數 
緊迫基因檢測 

總頭數 BB AB AA AA(%) 

2014 15 639 1 46 592 92.6 

2013 23 1356 2 64 1290 95.1 

2012 25 1741 5 125 1611 92.5 

2011 25 1860 4 167 1689 90.8 

2010 29 2016 7 205 1804 89.5 

2009 27 1797 8 197 1592 88.6 

2008 28 1437 10 225 1202 83.6 

2007 25 1713 8 310 1395 81.4 

2006 23 2020 22 449 1549 76.7 

2005 23 2184 43 598 1543 70.7 

http://www.angrin.tlri.gov.tw/pig_all.htm  

杜洛克 Duroc ESR多產基因標記 

 母豬的每胎產仔數是高繁殖性能品系培育的
一項重要經濟性狀指標。研究發現，ESR遺
傳標記與豬隻繁殖性能有關。結果顯示，具
「多產基因純合型」的母豬，其第一胎產仔
數平均每窩可多生0.39頭活仔豬，爾後胎次
平均每窩亦可多生0.31頭。以不牽涉國際專
利權且效率高、低成本之DNA檢測法(MS-
PCR)，於仔豬階段進行早期選種計畫，不僅
可減少所需更新候補種豬的飼養頭數，且可
降低單位產能之生產成本，提升產業的競爭
力。 



參考資料 豬第1號染色體 

www.marc.usda.gov/genome/htmls/LinkageMap.jsp  

ESR 

豬 ESR 基因型檢測 
Panel I: MS-PCR       Panel II: PCR/PvuII 

NN：1、3、4、8 

MN：2、9、10 

MM：5、6、7 
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年代 品種數 場數 
多產基因檢測 

總頭數 NN MN MM MM(%) M- M-(%) 

2014 10 18 1481 1164 198 119 8.0 436 14.7 

2013 13 25 2948 2338 363 247 8.4 857 14.5 

2012 12 33 3751 2899 499 353 9.4 1205 16.1 

2011 14 36 3706 2997 413 296 8.0 1005 13.6 

2010 12 38 3833 3274 386 173 4.5 732 9.5 

2009 12 32 3222 2779 300 143 4.4 586 9.1 

2008 8 31 2640 2274 247 119 4.5 485 9.2 

2007 6 27 2275 2022 176 77 3.4 330 7.3 

2006 6 25 2274 2147 87 40 1.8 167 3.7 

2005 5 23 2538 2397 99 42 1.7 183 3.6 

多產基因 ESR 

http://www.angrin.tlri.gov.tw/pig_all.htm  



出生年 場數 
多產基因檢測 

總頭數 NN MN MM MM(%) M- M-(%) 

2014 12 516 437 63 16 3.1 95 9.2 

2013 17 985 841 114 30 3.0 174 8.8 

2012 22 1072 912 149 11 1.0 171 8.0 

2011 22 1078 957 119 2 0.2 123 5.7 

2010 24 1242 1057 172 13 1.0 198 8.0 

2009 21 1036 920 110 6 0.6 122 5.9 

2008 20 816 747 69 0 0.0 69 4.2 

2007 20 716 647 68 1 0.1 70 4.9 

2006 17 543 515 26 2 0.4 30 2.8 

2005 20 605 573 29 3 0.5 35 2.9 

藍瑞斯 

Landrace 

http://www.angrin.tlri.gov.tw/pig_all.htm  

出生年 場數 
多產基因檢測 

總頭數 NN MN MM MM(%) M- M-(%) 

2014 9 149 13 81 55 36.9 191 64.1 

2013 10 255 37 114 104 40.8 322 63.1 

2012 14 328 66 146 116 35.4 378 57.6 

2011 18 446 115 190 141 31.6 472 52.9 

2010 15 416 97 184 135 32.5 454 54.6 

2009 19 362 93 157 112 30.9 381 52.6 

2008 16 332 68 170 94 28.3 358 53.9 

2007 12 213 44 106 63 29.6 232 54.5 

2006 12 134 44 60 30 22.4 120 44.8 

2005 13 149 47 65 37 24.8 139 46.6 

約克夏 

Yorkshire   

http://www.angrin.tlri.gov.tw/pig_all.htm  

出生年 場數 
多產基因檢測 

總頭數 NN MN MM MM(%) M- M-(%) 

2014 15 598 593 5 0 0.0 5 0.4 

2013 23 1303 1302 1 0 0.0 1 0.0 

2012 25 1637 1637 0 0 0.0 0 0.0 

2011 25 1746 1745 1 0 0.0 1 0.0 

2010 28 2006 2006 0 0 0.0 0 0.0 

2009 26 1702 1697 3 2 0.1 7 0.2 

2008 28 1428 1427 1 0 0.0 1 0.0 

2007 23 1329 1328 1 0 0.0 1 0.0 

2006 23 1578 1576 1 1 0.1 3 0.1 

2005 22 1757 1752 5 0 0.0 5 0.1 

杜洛克 

Duroc 

http://www.angrin.tlri.gov.tw/pig_all.htm  

Pioneers in swine genome project  

business.illinois.edu  

Lawrence B. Schook Max F. Rothschild 

www.ans.iastate.edu/faculty/ 



豬基因體研究現況 

Assembly: Sscrofa10.2, Aug 2011 

Database version: 79.102 

Base Pairs (鹼基配對) 3,024,658,544 

Golden Path Length: 2,808,525,991 

Genebuild by: Ensembl 

Genebuild method: Full genebuild 

Genebuild started: Sep 2011 

Genebuild released: May 2012 

Genebuild last updated/patched: Feb 2014 

Coding genes: (蛋白質編碼基因) 21,630 

Non coding genes: 3,124 

Pseudogenes: 568 

Gene transcripts: 30,585 
www.ensembl.org/Sus_scrofa/Location/Genome  

豬經濟性狀基因座資料庫 

(Pig QTLdb) 

 12,618個數量性狀基因座 (QTLs) 

 656種不同性狀 (肉與屠體品質、健
康、外表、產量、繁殖) 

www.animalgenome.org/cgi-bin/QTLdb/SS/index  
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結論 

利用先進之分子檢測技術(molecular 

biotechnique) 可有效地提升種豬
(breeding pig)之選育(selection)成效。 

種豬之基因檢測與選育，需政府機
構(government)與民間業者(farmer)

之相互合作(cooperation)，始克其功。 
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